PROTOCOLO ESTANDARIZADO PARA INFORMAR RESULTADOS DE LAS PRUEBAS DE
BIOMARCADORES EN CABEZA Y CUELLO

RESULTADOS

Carcinomade células escamosas de cabezay cuello
Pruebas del virus del papilomahumano (VPH)
+p16 IHQ como sustituto del VPH de alto riesgo transcripcionalmente activo
____Negativo(menos del 50% de tincidén nucleary citoplasmatica difusay de moderadaa fuerte)
____Equivoco (menordel 70% pero mayor o igual al 50%); difusoy de moderado a fuerte;
tincidn nucleary citoplasmatica)
___ Positivo(mayoroigual al 70% difusoy moderado a fuerte nucleary citoplasmatico
tincion)

____Otros resultados (incluyendo muestras de citologia, especifique):

____Nosepuededeterminar (explique):

Pruebas delvirus de Epstein-Barr (VEB)
+VEB ARNm temprano (EB) ISH
____Negativo (sinseiial)

____Positivo (sefial nuclear)

____Nosepuededeterminar(explique):

Carcinomade lineamedia NUT
+CENSES

___Negativo (sintincion nuclear)
____Positivo (tincion nuclear)

____Nosepuededeterminar(explique):

+Reordenamientos de NUT (por métodos moleculares)
____Nosehadetectado ninglin reordenamiento
____Se hadetectadounreordenamiento

+Especificarsocio de fusion (si esta disponible):




____Nose puede determinar (explique):

Carcinomade glandulas salivales

Carcinoma mucoepidermoide

+Reordenamientos de MAML2 (por métodos moleculares)
____Nosehadetectado ningin reordenamiento de MAML2
____ Se detectaunreordenamiento de MAML2

+Especificarsocio de fusion (si esta disponible):

____Nosepuededeterminar(explique):

Carcinomaadenoide quistico
Carcinomade conductos salivales
AR IHC

____Negativo (sintincion nuclear)
____Positivo (tincion nuclear)

____Nosepuededeterminar(explique):

+Interpretacién de inmunohistoquimica de HER2

__ Neagativo

___Equivoco

___ Positivo

+Sistemade puntuacion de inmunohistoquimica HER2
___Glandulamamaria

____Gastrico

____Otro (especifique):

+Puntuacion de inmunohistoquimica de HER2

0

1+

2+

3+

____ Otro (especifique):

+Especificarel porcentaje de células con tincién de membrana completaintensa uniforme:



%

+HER2 Anticuerpo inmunohistoquimica
____HercepTest

4B5

SP3

____ Otro (especifique):

+HER2 por hibridaciéninsitu
____Negativo (noamplificado)
____ Positivo (amplificado)

____Nosepuede determinar(indeterminado) (explique):

+Aneusomia (segunla definicién delkit del proveedor utilizado)
____Noidentificado

____Presente (explique):

+Sefales heterogéneas
____Noidentificado

Presente

+Especificarel porcentaje de células con sefiales HER2 amplificadas:

Carcinoma ex Adenoma Pleomérfico / Adenoma Pleomdrfico
+PLAG1 IHC

____Negativo (sintincion nuclear)

____Positivo (tincion nuclear)

____Nosepuededeterminar(explique):

+Reordenamientos de PLAG1 (por métodos moleculares)
____Nosehadetectadoninglnreordenamiento de PLAG1
____Se hadetectadounreordenamiento de PLAG1

+Especificarsocio de fusion (si estadisponible):

____Nosepuededeterminar(explique):

+HMGA2 IHC

__Negativo(sintincion nuclear)

%



Positivo (tincién nuclear)

____Nosepuededeterminar(explique):

+Reordenamientos de HMGA2 (por métodos moleculares)
____Nosehadetectado ningin reordenamiento de HMGA2
____Se hadetectadounreordenamiento de HMGA?2

+Especificarsociode fusion (si estadisponible):

____Nosepuededeterminar(explique):

(Andlogo mamario) Carcinomasecretor
+Reordenamientos de ETV6 (por métodos moleculares)
___Nosehadetectado ningliin reordenamiento de ETV6
____Se hadetectadounreordenamientode ETV6

+Especificarsocio de fusion (si esta disponible):

____Nosepuededeterminar(explique):

+Reordenamientos de NTRK (por métodos moleculares)
____Se hadetectadounreordenamiento de NTRK
+Tipo NTRK

___ NTRK1

__ NTRK2

___NTRK3

+Especificarsocio de fusion (si esta disponible):

____Nosehadetectado ningin reordenamiento de NTRK

____Nosepuededeterminar(explique):

(Hialinizante) Carcinomade células claras
+Reordenamientos de EWSR1 (por métodos moleculares)
____Nosehadetectadoninginreordenamiento de EWSR1
____Se hadetectadounreordenamiento de EWSR1

+Especificarsocio de fusion (si esta disponible):

___Nosepuededeterminar(explique):

Neoplasias malignas sinonasales



SMARCBI1 (INI-1) y SMARCA4 (BRG-1) Carcinoma sinonasal deficiente / Tumor rabdoide /
Teratocarcinosarcoma

+INI1 IHQ
____Tincidn nuclearintacta (negativo paradelecién/alteracion)
____Pérdidadetincién nuclear (positivo paradelecidn/alteracion)

____Nosepuededeterminar(explique):

+BRG1 IHC
____Tincién nuclearintacta (negativo paradelecidn/alteracion)
____Pérdidadetincién nuclear (positivo paradelecién /alteracion)

____Nosepuededeterminar(explique):

Sarcoma sinonasal bifenotipico

+Reordenamientos de PAX (por métodos moleculares)
____Se hadetectadounreordenamiento de PAX
Tipo+PAX

___ PAX3

__ PAX7

+Especificarsociode fusidn (si esta disponible):

____Nosehadetectadoningln reordenamiento de PAX

____Nosepuededeterminar(explique):

Paraganglioma

+SDHB IHC
____Tincidncitoplasmaticaintacta
____Pérdidadelatincidon citoplasmatica

____Nosepuededeterminar(explique):

Otros marcadores (repita hasta 10 veces, segun sea hecesario)

+Especificar otro marcador y resultados:

COMENTARIOS

Comentario(s):







